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での Early reading time における Clarithromycin 耐性. 結核 2019; 94(3): 310. 

13. 林 悠太, 八木光昭, 福井保太, 垂水 修, 中川 拓, 山田憲隆, 近松絹代, 髙木明子, 小川賢二. 浸潤陰影を呈し診断に

苦慮した肺非結核性抗酸菌症（Mycolicibacterium mageritense）の 1 例. 結核 2019; 94(3): 229. 

14. 土方美奈子，宮林亜希子，瀬戸真太郎，小越菜保子，慶長 直人．ベトナム医療従事者の IL-12 受容体β2 鎖遺伝子

（ IL12RB2 ）多型と潜在性結核感染症．第 94 回日本結核病学会総会，大分，2019 年 6 月，結核. 94(3): 297, 2019 

15. 前田 伸司，宮林亜希子，土方美奈子，慶長 直人．ベトナムハノイ地区から分離した結核菌株の遺伝系統と薬剤耐

性菌の割合．第 94 回日本結核病学会総会，大分，2019 年 6 月．結核. 94(3): 295, 2019 

16. 瀬戸真太郎, 土方美奈子, 慶長 直人．プロテオミクスで明らかにする結核肉芽腫のタンパク質ダイナミクス．第 94

回日本結核病学会総会，大分，2019 年 6 月．結核. 94(3): 208, 2019 
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17. 土方美奈子、宮林亜希子、瀬戸真太郎、慶長直人．RNA-Seq による Mycobacterium avium 刺激時の BEAS-2B 細胞の

RNA 発現変化とエリスロマイシンの影響の検討．第 38 回気道分泌研究会，東京，2019 年 4 月． 

18. 大角晃弘. 途上国における結核対策について. 第 94 回日本結核病学会総会. 2019 年 6 月 7～8 日. 於大分. シン

ポジウム５ 途上国における結核対策. 結核 2019; 94(3): 187. 

19. 山田紀男, Phalin Kamolwat, Yanvasakul Panumat, 大角晃弘. タイ国における UHC下で実施される結核対策の患者

報告システムの改善状況の暫定分析. 第 94 回日本結核病学会総会. 2019 年 6 月 7～8 日. 於大分. 結核 2019; 

94(3): 268. 

20. 下内昭, 松本健二 小向潤 津田侑子 吉田秀樹 大角晃弘. 結核高まん延地域での胸部 X 線検査による結核検診の効

用. 第 94回日本結核病学会総会. 2019年 6月 7～8日. 於大分. 結核 2019; 94(3): 272. 

21. 森本耕三, 能田 淳, 牧 輝弥, 御手洗聡. 肺非結核性抗酸菌症の地域差と環境エアロゾルの関係. 第 12回大気バイ

オエアロゾルシンポジム 

22. 矢島美穂子, 井上奈津子, 野田 葵, 増田貴代子, 松浦美佐子, 山田織恵, 高橋和志, 五十嵐康子, 鈴木康之, 清

水淑子, 御手洗聡. 透析患者へのフットケアの試み. 第 64回日本透析医学会学術集会・総会. 

23. 森重雄太, 近松絹代, 五十嵐ゆり子, 青野昭男, 村瀬良朗, 山田博之, 髙木明子, 御手洗聡. VBNC 結核菌に対する

ピルビン酸およびその類縁体の影響. 第 33回バイオフィルム学会学術集会 

24. 御手洗聡, 佐野創太郎, 宮本重彦, 直原啓明, 髙木明子. 迅速発育性抗酸菌簡易同定核酸クロマトキットの開発. 

プログラム・抄録集 184. 第 68回日本感染症学会東日本地方会学術集会. 仙台 2019年 10月 16–18日. 

 

 

学会発表数 

A－a 
A－b 

B－a 
B－b 

シンポジウム 学会 シンポジウム 学会 

5 1 4 3 1 2 

 

社会活動 

氏名・職 委 員 会 等 名 関 係 機 関 名 

御手洗聡・教授 理事・抗酸菌検査法検討委員会委員長 日本結核病学会 

御手洗聡・教授 Journal of Infection and Chemotherapy 編集委員 日本感染症学会 日本化学療法学会 

御手洗聡・教授 評議員・精度管理委員 日本臨床微生物学会 

御手洗聡・教授 感染症診査協議会委員 東京都荒川区荒川保健所 

御手洗聡・教授 学校結核対策委員会委員 東京都荒川区教育委員会 

御手洗聡・教授 Global Laboratory Initiative member World Health Organisation StopTB Partnership 

御手洗聡・教授 Editorial Board Member Journal of Microbiological Method 

御手洗聡・教授 Editorial Board Member International Journal of Mycobacteriology 

御手洗聡・教授 外部精度管理事業企画検討委員会委員 厚生労働省健康局 

御手洗聡・教授 薬剤耐性ワンヘルス動向調査検討委員会委員 厚生労働省健康局 

御手洗聡・教授 Board member Zambia Tuberculosis and Leprosy Trust 

(ZATULET) 

慶長直人・教授 日本結核・非結核性抗酸菌症学会 代議員、将来計画委員 

慶長直人・教授 中野区感染症診査協議会委員 東京都中野区 

慶長直人・教授 複十字病院呼吸器センター呼吸器内科 公益財団法人結核予防会複十字病院 

慶長直人・教授 帝京大学アジア国際感染症制御研究所運営委員

会委員 
帝京大学アジア国際感染症制御研究所 

大角晃弘・准教授 日本結核病学会 代議員 

大角晃弘・准教授 感染症診査協議会委員 東京都渋谷区 



 

 

                                           

 6 

大角晃弘・准教授 学校結核対策委員会委員 東京都渋谷区 

大角晃弘・准教授 結核対策推進会議委員 神奈川県川崎市 

大角晃弘・准教授 感染症発生動向調査検討委員会委員 埼玉県 

 

競争的研究資金獲得状況（共同研究を含む） 

氏名・職 資 金 提 供 元 代表・分担 研 究 題 目 

御手洗聡・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

代表 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進研究事業｢オミックス情報に基づく結

核感染制御技術の開発研究｣ 

御手洗聡・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進研究事業｢結核低蔓延化に向けた国内

の結核対策に資する研究｣ 

御手洗聡・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進研究事業｢非結核性抗酸菌症の発生動

向把握及び診断・治療法の開発に向けた研

究｣ 

御手洗聡・教授 厚生労働省 分担 新興･再興感染症及び予防接種政策推進研究

事業研究｢国内の病原体サーベイランスに資

す る 機 能 的 な ラ ボ ネ ッ ト ワ ー ク の                                                    

強化に関する研究｣ 

御手洗聡・教授 文部科学省 代表 文部科学省科学研究費基盤 C 一般｢抗酸菌前

処理法の効率化に関する研究｣ 

御手洗聡・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 地球規模課題対応国際科学技術協力プログ

ラム（感染症研究分野）「開発途上国のニー

ズを踏まえた感染症対策研究」 

慶長直人・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

代表 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進事業「結核の発病予測向上と治療期間

短縮を目指した生物学的要因の探索」 

慶長直人・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進事業「海外とのネットワークを活用し

た多剤耐性結核の総合的対策に資する研究」 

慶長直人・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進事業「オミックス情報に基づく結核感

染制御技術の開発研究」 

慶長直人・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進研究事業｢非結核性抗酸菌症の発生動

向把握及び診断・治療法の開発に向けた研

究｣ 

慶長直人・教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 感染症研究国際展開戦略プログラム「ベトナ

ムにおける感染症制御研究・開発プロジェク

ト」 

慶長直人・教授 厚生労働科学研究費補助金 分担 難治性疾患政策研究事業「びまん性肺疾患に

関する調査研究」 

慶長直人・教授 学術研究助成基金助成金 分担 

 

科学研究費助成事業（学術研究助成基金助成

金）基盤研究（C）「HLA 領域のムチン MUC22

遺伝子とアジア人の非嚢胞性線維症性気管

支拡張症の検討」 

慶長直人・教授 学術研究助成基金助成金 分担 

 

科学研究費助成事業（学術研究助成基金助成

金）基盤研究（C）「原発性線毛機能不全症

候群－日本人に最適化した診断法の確立と
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診断アルゴリズムの開発」 

大角晃弘・准教授 国立研究開発法人日本医療研究開

発機構（AMED） 

分担 新興・再興感染症に対する革新的医薬品等開

発推進研究事業「効果的・効率的な感染・発

病予防対策」 

大角晃弘・准教授 文部科学省 代表 文部科学省科学研究費基盤 C 一般「国境を

越えて移動する結核患者の医療継続支

援制度構築とその有用性の評価」 

大角晃弘・准教授 厚生労働省 代表 厚生労働行政推進調査事業費補助金（新興・

再興感染症及び予防接種政策推進研究事業）

「わが国による入国前結核健診事業精度保

証のガイドラインの策定に資する研究」 

御手洗聡・教授 JANSSEN PHARMACEUTICA N.V. Bedaquiline 外部精度評価及びブレイクポイ

ント適正性評価 

御手洗聡・教授 和光純薬 遺伝子増幅法による結核菌及び

Mycobacterium avium/intracellulare 同定検査

システムの性能評価 

御手洗聡・教授 AFI テクノロジー・極東製薬工業 抗酸菌の迅速濃縮、高感度検出に関する手法

およびシステムの研究開発 

御手洗聡・教授 医学生物学研究所 抗酸菌核酸同定試薬の開発 

御手洗聡・教授 カネカ 抗酸菌核酸同定試薬の開発 

御手洗聡・教授 極東製薬工業 抗酸菌感受性検査試薬の開発 

御手洗聡・教授 ロシュ・ダイアグノスティクス 抗酸菌核酸同定試薬の開発 

御手洗聡・教授 Foundation for Innovative New Diagnostics (FIND) 抗酸菌検出試薬の開発 

御手洗聡・教授 LSI メディエンス 抗酸菌検出試薬の開発 

御手洗聡・教授 明治製菓ファルマ 抗抗酸菌薬の研究開発 

御手洗聡・教授 東洋紡 抗酸菌検出試薬の開発 

御手洗聡・教授 富士フイルム 抗酸菌検出試薬の開発 

 

その他 

非常勤講師 

氏名・職 職（担当科目） 関 係 機 関 名 

御手洗聡・教授 非常勤講師 東北大学大学院医学系研究科 

慶長直人・教授 東京大学医学部呼吸器学非常勤講師 東京大学 

慶長直人・教授 東京大学院農学生命科学研究科非常勤講師 東京大学 

大角晃弘・准教授 非常勤講師 東海大学健康科学部 看護学科大学院 

大角晃弘・准教授 非常勤講師 東海大学医学部 医学科 

大角晃弘・准教授 非常勤講師 埼玉県立大学 保健医療福祉学部健康開発学科 

 

○特筆すべき事項 

①Ohkado A. Executive Director, Research Institute of Tuberculosis/Japan Anti-Tuberculosis Association, Philippines, Inc. (RJPI), 

Manila, Philippines (2019/1–201/03) 

 


